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PRACOVNI ZKUSENOSTI

2015 - 1.3. 2016 Sanatorium Repromeda
Odborny pracovnik v laboratofi reprodukéni genetiky odpovédny za molekuldrné cytogenetické
analyzy

2013 - 2014 Reprofit International
Odborny pracovnik zodpovédny za zavedeni a rutinni praxi preimplatacniho genetického screeningu
embryi pomoci technologie array-CGH mikrocip( Agilent

2007 - 2015 Intergrované laboratore Babakova myelomové skupiny a Ustavu experimnnetalni
biologie PfF MU v Brrné

Pozice: odborny pracovnik a specialista pro molekularni cytogenetiku a genomiku mnohocetného
myelomu

Od roku 2014 jako postdoc ve funkci zastupce vedouciho laboratofi

2014 - dosud
Externi konzultant Spadia Lab a.s. pro technologie celogenomoych analyz a klinickou genetiku
2013 - dosud

Externi konzultant pro OLG FN Brno klinickou genetiku a array-CGH technologii
2012 - dosud
Externi konzultant firmy HPST s.r.o pro technologii Agilent DNA mikrocipU

Reference k dispozici na pozadani

DOSAZENE VZDELANI

2006 — 2008  Prirodovédeckd fakulta Masarykovy univerzity v Brné
Studijni program Biologie, obor Molekularni biologie a genetika, ukonéeno statni
magisterskou zkouskou

2008 —2014  Prirodovédeckd fakulta Masarykovy univerzity v Brné
Studijni program Obecna a molekuldrni genetika, doktorsky studijni program,
zakoncen statni doktorskou zkouskou



PRACOVNI STAZE A SPECIALNI KURZY

1.2. 2010 -31. 10. 2010

Odborna staz na Mayo Clinic Arizona, Scottsdale, Oddéleni Hematologie / Onkologie, laboratot pro
vyzkum mnohocetného myelomu — zaméreni na aplikace technik celogenomového screeningu u

pacientl s hematologickymi malignitami
(http.//www.mayo.edu/research/labs/multiple-myeloma-lab/overview)

2012

Institut postgradudlniho vzdélavani ve zdravotnictvi (IPVZ)

Osvédceni o odborné zpUsobilosti k vykonu zdravotnického povolani podle § 51 a 52 zakona ¢.
96/2004 Sb. v oboru Odborny pracovnik v laboratornich metodach a v pfipravé IéCivych pripravkd

2013
ION PGM SYSTEM WORKFLOW TRAINING — Darmstadt, Germany.

3 denni specializacni kurz zaméreny na sekvenacni analyzy na systému lon Torrent PGM se
zamérenim na klinické analyzy a preimplantaéni genetickou diagnostiku / screenin

2016
PRIZNANI SPECIALIZOVANE ZPUSOBILOSTI V OBORU KLINICKEHO BIOANALYTIKA PRO KLINICKOU
GENETIKU PODLE § 56 ZAKONA 96/2004.

VEDECKA CINNOST

Spoluresitel grantu a projektu:
IGA NT13190, NT12130, and NT13492 NT 11089-4/2010 and OPVK CZ.1.07/2.3.00/20.0183
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DOVEDNOSTI:
Anglicky jazyk — aktivni, slovem i pismem
Némecky jazyk — pasivni

RP—sk.A, B
PC- Windows, MS Office, HTML

V Brné dne 1.8. 2016



